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Student name: ___Kaitlin Leddy_________ 
Student email: ______kleddy@unm.edu____________ 
Faculty Advisor:_____Dr. Paul Szauter_______ 
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Project details 
Project name:___D. a%a%assae fosmid_2602K20 
Project species:__D. a%a%assae 
Date of submission:__E‐2‐13__ 
Size of project in base pairs:__41,165__ 
Number Of genes in project:__2___ 
 
Does this report cover all genes and all isoforms or is it a partial report?_Full Report 
 
Gene report form 
Gene name (i.e. D. mojavensis eyeless):_D. a%a%assae CP43392 
Gene symbol (i.e.dmoj_ey):_DanaRCP43392 
Approximate location in project (from 5’ end to 3’ end):__331E0‐33406___ 
Number of isoforms in D. melanogaster:_1___ 
Number of isoforms in this project:___1__ 
 
Complete the following table for all the isoforms in this project: 
 
Name of unique isoform based on 
coding sequence 

List of isoforms with identical coding 
sequences 

Dana\CG43392-PA None 
 
 
Isoform report form 
Gene‐ isoform name (i.e. dmoj_ey‐ PA):_DanaRCP43392‐PA 
Names of the isoforms with identical coding sequences as this isoform 
None 
 
Is the 5’ end of this isoform missing from the end of project:__No______ 
Is the 3’ end of this isoform missing from the end of project:__No______ 
 
 
 
 
 
 
 



1. Gene Model Checker checklist 
 

 
 

2. View the gene model on the Genome Browser 
 

 
 

 
 
 



 
 
 
 

3. Alignment between the submitted model and the D. melanogaster ortholog 

 
 

4. Dot plot between the submitted model and the D. melanogaster ortholog 
 

 



Gene report form 
Gene name (i.e. D. mojavensis eyeless):_D. a%a%assae CPE140 
Gene symbol (i.e.dmoj_ey):_DanaRCPE140 
Approximate location in project (from 5’ end to 3’ end):__3455E‐3616E ___ 
Number of isoforms in D. melanogaster:_1___ 
Number of isoforms in this project:___1__ 
 
Complete the following table for all the isoforms in this project: 
 
Name of unique isoform based on 
coding sequence 

List of isoforms with identical coding 
sequences 

Dana\CG7140 None 

 
 
Isoform report form 
Gene‐ isoform name (i.e. dmoj_ey‐ PA):_DanaRCPE140 
Names of the isoforms with identical coding sequences as this isoform 
None  
 
Is the 5’ end of this isoform missing from the end of project:__No______ 
Is the 3’ end of this isoform missing from the end of project:__No______ 
 

1. Gene Model Checker checklist 
 

 



2. View the gene model on the Genome Browser 

 
 

3. Alignment between the submitted model and the D. melanogaster ortholog 

 



4. Dot plot between the submitted model and the D. melanogaster ortholog 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



Preparing the project for submission 
 

 
 
Have you annotated all the genes? 

 



 
Using the E +alues gi+en in the table in 0igure 23 I in+estigated the potential genes 
using FlyBase. 
 
FlyBase re+ealed that !"#1%& is located on chromosome 3L. This is a good potential 
match3 as Ae knoA that the 0osmid came 0rom the 3L chromosome in '. *+*+*,,*-.  
 
Using FlyBase to check AT14419p shoAs that it is an iso0orm o0 !"%../2. 
 
The 123,45-+6-78-+9 gene (:2) is located on the I chromosome and there0ore it can 
be excluded 0rom this analysis as a potential gene match. All o0 the remaining 
glucose6phosphate genes are iso0orms o0 the :2 gene and can be excluded as 
potential matches as Aell. 
 
CG3238 has a loAer3 yet still mildly signi0icant alignment score. FlyBase con0irmed 
that this gene is located on chromosome 2L. There0ore this gene can be excluded. 
 



 

 
    


